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CARGA HORARIA

Tedrica 10
Pratica 40
Estudo dirigido 20

Hora Trabalho 20
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CONTEXTO:

Na maior parte do mundo o cancer de mama é a neoplasia maligna que mais acomete a mulher
(Globocan 2008). No Brasil o cendrio nao é diferente. Estima-se que, para 2016, teremos 57.960 novos
casos da doenga em nosso pais (Inca, 2009). De acordo com os dados do GLOBOCAN (International Agency
for Research on Cancer), em 2008 foram registrados, em todo o mundo, 691.000 novos casos de cancer
de mama em paises de baixa-moderada renda e 692.000 em paises desenvolvidos. O niumero total de
mortes pela doenca em paises em desenvolvimento foi de 268.000 em contraste com 189.000 mortes nos
paises desenvolvidos. Esses dados resultam em uma taxa de mortalidade/incidéncia de 0,38 e 0,27 em
paises de baixa-moderada renda e de alta renda, respectivamente (Globocan 2008 (larc) 2008). Como a
morte pela doenca é determinada pela falha do tratamento e a recidiva a distancia, o estudo dos
mecanismos moleculares envolvidos em todas as fases da carcinogénese mamaria se faz necessario. Desta
forma, a difusdo do conhecimento em Biologia Molecular bem como sua inter-relagdo como a progressao
da doenca é essencial para a formacgao de pesquisadores envolvidos com a area.

A disciplina tem como objetivos principais:
1. Aplicacdo da biologia computacional para analise de dados biolégicos em larga escala;
2. Habilitar o aluno no entendimento e na pratica da analise de dados em larga escala gerados a
partir de microarranjos de DNA e sequenciamento;
3. Permitir que se avalie criticamente o emprego das técnicas de biologia molecular como fatores
de predicdo de resposta ao tratamento e como fatores de progndstico criando perspectivas de
desenvolvimento de terapia alvo especifica para o cancer de mama;
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MATRIZ DE COMPETENCIAS

O que sera aprendido?

Como sera aprendido?

Como sera a avaliagdo?

Objetivos de aprendizagem

Estratégias de ensino e
aprendizagem utilizadas na
disciplina

Avaliacao

1. Tecnologias de alto
desempenho em biologia
molecular

Compreender as tecnologias e
os métodos para aquisi¢ao de
dados

Atividades tedricas e praticas

Participacdao em atividades
praticas

2. Principios da classificagao
molecular das doengas
malignas

Compreender as metodologias
de classificagdo molecular

Atividades tedricas e praticas

Participacdao em atividades
praticas

3. Desenvolver e executar
metodologia

Manipulag¢ao e organizagao de
dados bioldgicos em larga
escala

Atividade pratica

Participacdo nos estudos
dirigidos

4. Conhecer as aplicagées

Aplicagoes clinicas da
classificagao molecular

Atividades tedricas e praticas

Participacdao em atividades
praticas

5. Andlise e representacao
grafica de resultados

Projeto de investigagao

Desenvolvimento de um projeto
de pesquisa baseado em analise
de dados publicamente disponiveis
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